关于拟推荐2011年度省科技奖励项目公示通知
自然科学奖：复杂生物样品高效分离与表征
	项目名称
	复杂生物样品高效分离与表征

	推荐单位

（或推荐专家）
	李灿院士

包信和院士

	项目简介
	本项目系分析化学技术领域。本项目根据分析化学的特点和国际前沿研究领域的发展趋势，结合国家重大应用领域的需求，以色谱分离分析研究为立足点，生命科学等复杂样品的分析为切入点，开展了高分辨分离分析和高灵敏表征新方法和新技术的研究工作，取得很多创新性成果。
在国际上首先采用低柱压降、小传质阻力的阳离子交换整体柱作为预柱，建立了高性能的用于纳升级RPLC-MS/MS分析的自动进样和柱切换蛋白质组学多维分离技术。首先采用膜接口和原位蚀刻毛细管接口，构建了多种二维毛细管电泳分离平台。在高分辨分离分析新技术新方法研究方面，研制成功了超长C18固定化毛细管硅胶整体柱，并应用于蛋白质组学的高效分离分析，达到国际领先水平。在分离分析新材料研究方面，建立了以γ-异氰酸酯丙基三乙氧基硅烷为双官能团试剂以及甲基丙烯酸酯自由基共聚合反应制备纤维素类手性固定相的二种新方法，成功制备了高效亲和膜色谱柱和手性化合物分子印迹高效分离柱。在复杂样品高通量分析与表征方面，首次将碳纳米管作为基体应用于低分子量化合物的脱附和离子化，有效提高了低分子量化合物MALDI分析的检测灵敏度，重复性和分辨率。在痕量成分的高灵敏度分析方面，利用多孔纳米材料孔径均一和吸附比表面积大的特点，建立了应用于复杂的血浆样品中基于体积排阻效应和表面吸附效应相组合的多肽高选择富集新方法。在国际上首先制备成功了磷酸酯锆和钛离子为配体的新一代金属离子固定化亲和色谱固定相，成功地应用于小鼠肝脏磷酸化蛋白质组学分析。
  相关研究成果在国内外学术刊物发表SCI论文220多篇，SCI他人引用2900多次. 在Angew. Chem. Int. Ed., Mol.& Cell. Proteomics, J. Proteome Res.和Anal. Chem. 等高影响因子（IF ≥ 5）的刊物发表学术论文40余篇。应邀在Curr. Opin. Biotechnol.，Trends Anal. Chem.，Electrophoresis 和J. Chromatogr.A等刊物撰写综述论文10余篇。
    同时，项目完成人还十分关注研究成果的实际应用，具有自主知识产权的生物相融性好、吸附量高和柱压降小的免疫吸附血液净化材料(3项国家发明专利）正在山东威高集团实施产业化；纤维素衍生物类手性固定相的制备技术获得3项国家发明专利的授权，并在北京分水科技有限公司实现了产业化，此两项应用都填补了国内空白，打破了国外公司在此领域的垄断。此外，应用于蛋白质磷酸化分析中的新一代固定金属亲和色谱技术也获得了中国和美国专利授权各1项，目前正在积极寻求产业化。

	完成人及其学术贡献
	邹汉法(第1完成人):参与项目的决大多数科研工作，是生物分离新材料制备、多维色谱分离技术、生物质谱表征和痕量样品高选择性富集研究及其在蛋白质组学等复杂样品分离分析中的应用的主要倡导者和实施者之一；对本项目创新性成果的取得发挥了重大作用。

张丽华(第2完成人):参与项目的生物分离新材料制备、多维毛细管电泳技术及其在蛋白质组学分离分析中的应用研究；尤其对本项目在生物分离新材料制备、多维毛细管电泳技术研究方面所取得的创新性成果发挥了重大作用。 

叶明亮(第3完成人): 参与构建了自动进样蛋白质组学多维分离系统、以磷酸基团为螯合配体的新一代固定金属离子亲和色谱、高效毛细管整体柱等方面的研究工作并做出了多项具有创新性的工作。

吴仁安(第4完成人):参与项目的部分科研工作，参与了毛细管整体柱和纳米材料的制备技术和新型分离分析方法的研究。研制成功了多种毛细管整体固定相和基于纳米材料的富集方法。
张玉奎(第5完成人): 参与项目的部分科研工作，是生物分离新材料制备、多维色谱分离技术和痕量样品高选择性富集研究及其在蛋白质组学等复杂样品分离分析中的应用的主要倡导者和实施者之一；对本项目创新性成果的取得发挥了重大作用。

	论文、论著目录

	序号
	论文名称/刊名/作者
	影响因子
	年卷页码
	发表时间年月
	通讯作者/第一责任人
	SCI他引次数
	他引总次数
	是否国内完成

	1
	Selective Extraction of Peptides from Human Plasma by Highly Ordered Mesoporous Silica Particles for Peptidome Analysis，Angewandte Chemie International Edition, Ruijun Tian, He Zhang, Mingliang Ye, Xiaogang Jiang, Lianghai Hu, Xin Li, Xinhe Bao, Hanfa Zou*
	11.829
	2007,46,962-965
	2007-1
	Hanfa Zou
	22
	
	是

	2
	Immobilized Zirconium Ion Affinity Chromatography for Specific Enrichment of Phosphopeptides in Phosphoproteome Analysis Molecular & Cellular Proteomics, Shun Feng, Mingliang Ye, Houjiang Zhou, Xiaogang Jiang, Xingning Jiang, Hanfa Zou* , Bolin Gong
	8.791
	2007, 6, 1656-1665
	2007-6
	Hanfa Zou
	57
	
	是

	3
	Carbon Nanotubes as Assisted Matrix for Laser Desorption/Ionization Time -of- Flight Mass Spectrometry, Analytical Chemistry，Songyun Xu，Yongfeng Li，Hanfa Zou*，Jieshan Qiu, Zhong Guo，Baochuan Guo
	5.214
	2003，75，6191-6195
	2003-11
	Hanfa Zou
	112
	
	是

	4
	Preparation and Evaluation of a Molecularly Imprinted Polymer Derivatized Silica Monolithic Column for Capillary Electrochromatography and Capillary Liquid Chromatography, Analytical Chemistry, Junjie Ou, Xin Li, Shun Feng, Jing Dong, Xiaoli Dong, Liang Kong, Mingliang Ye, Hanfa Zou*
	5.214
	2007, 79, 639-646
	2007-1
	Hanfa Zou
	38
	
	是

	5
	Capillary Trap Column with Strong Cation-Exchange Monolith for Automated Shotgun Proteome Analysis, Analytical Chemistry, Fangjun Wang, Jing Dong, Xiaogang Jiang, Mingliang Ye, Hanfa Zou*
	5.214
	2007, 79, 6599-6606
	2007-9
	Hanfa Zou
	18
	
	是

	6
	Recent development of monolithic stationary phases with emphasis on microscale chromatographic separation. Journal of Chromatography A, Ren'an Wu, Lianghai Hu, Fangjun Wang, Mingliang Ye, Hanfa Zou*.
	4.101
	2008, 1184, 369–392
	2008-3
	Hanfa Zou
	82
	
	是

	7
	On-line Hyphenation of Capillary Isoelectric Focusing and Capillary Gel Electrophoresis by a Dialysis Interface. Analytical Chemistry , Chun Yang, Hechun Yang, Qing Yang, Yiling Zhang, Weibing Zhang, Yukui Zhang*.
	5.214
	2003, 75, 215-218
	2003-1
	Yukui Zhang
	44
	
	是

	8
	An Etched Porous Interface for On-Line Capillary Electrophoresis-Based Two-Dimensional Separation System, Analytical Chemistry, Hechun Liu，Lihua Zhang，Guijie Zhu，Weibing Zhang，Yukui Zhang*, 
	5.214
	2004, 76, 6506-6512
	2004,11
	Yukui Zhang
	19
	
	是

	9
	A method for the analysis of low-mass molecules by MALDI-TOF mass spectrometry. Analytical Chemistry, Zhong Guo, Qingchun Zhang, Hanfa Zou*, Baochun Guo, Jianyi Ni  


	5.214
	2002, 74, 1637-1641 
	2002,4
	Hanfa Zou
	56
	
	是

	10
	Zirconium phosphonate-modified porous silicon for highly specific capture of phosphopeptides and MALDI-TOF MS analysis 

Journal of Proteome Research, 

Houjiang Zhou, Songyun Xu, Mingliang Ye, Shun Feng, Chensong Pan, Xiaogang Jiang, Xin Li,Guanghui Han, Yu Fu, Hanfa Zou*
	5.132
	2006, 5, 2431-2437


	2006,9
	Hanfa Zou
	52
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